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stireciyle ayiklanarak populasyon icinde ya-
yilan tiirden. Arastirmacilarin pozitif seci-
limle baskin hale geldigini bulduklar1 gen
sayisl, insanlarda 154’ken, sempanzelerde
233 (insanlardakinden % 51 daha fazla).
Celiski gibi gortinen bu durumu aciklayabi-
lecek en iyi
seyse,

oEvrim

Evrim Yarisinin
Sampiyonu Sempanze

Hangisinin genomu daha fazla evri- 4
me ugramis; insanin mi sempanze-
nin mi? Sempanzelerle yollarimi- /
z1 ayirdigimiz yaklasik 6 mil-
yon yildan bu yana neredey-
se tiiystiz hale gelmis deri-
miz, biiylk beyinlerimiz ve
bizi insan yapmakla gurur
duydugumuz bircok yeti-
mizle, bu en yakin akraba-
larimiz1 genetik balkimdan |
geride birakmis oldugumuz A
konusunda kusku duyma-
makta haksiz sayilmayiz. An- \\
cak bu gortis, ABD’nin Michi- \
gan Universitesi arastirmacilarma N
gore fazla insan-merkezli ve btiytik
olasilikla da yanlis.

Genomlar1 hemen hemen ayni biiytikltikte
olan insan ve sempanzede protein kodla-
yan 14.000 geni tarayan arastirmacilarin
pesinde olduklar1 genetik kanitlar, uyumsal
degisimlere isaret olabilecek mutasyonlar.
Bunlar, yasamda kalma ve {ireme agisindan
avantajlar icerdikleri icin “pozitif secilim”

macilardan
Jianzhi Zhang'in yorumuna gére, sempanze
populasyonunun gecmiste daha biiytik ol-
masl. Clinkd, daha gticlii bir secilim baski-
s1, buiytik gruplarda daha fazla uyumsal ge-
netik degisime neden oluyor. flging olani,

insan-merkezli sayilabilecek birincisi,
benzerlikleri nedeniyle basta ilag
denemeleri ve klinik deneylerde

flk Maymun Genomu
da Ortaya Cikarildi

Elimizdeki genomlar listesi giderek
kabariyor. Sonuncusu da biitiin Asya
kitast boyunca yayilim gisteren resus
maymununa ait. Bu makak tiiriiniin ait
oldugu Eski Diinya maymunlarinin,
insanla sonlanan primat evrim
cizgisinden yaklasik 25 milyon yil 6nce
ayrildiklar1 distindltyor. Ancak yapilan
ilk analizler, bu canlilarla DNA
acisindan benzerligimizin, yine de % 93
gibi biiytk bir oran oldugunu ortaya
koymus durumda. insaninkilere yakin
bir¢ok 6zelligiyle bilinen makak
maymunuyla aramizdaki benzerlik ve
farklar1 genetik dtizeyde bilmekse
ozellikle iki acidan 6nemli. Oldukca
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insan ve sempanzelerde hizli evrim geciren
genlerin, iki tiir arasindaki bariz fiziksel
farklari aciklayict nitelikte olmamasi. An-
cak, kendisinin de uyardigi gibi, yarista in-
saninkini gecen sempanze genleri (simdilik
incelendigi kadariyla) daha cok protein me-
tabolizmasi, gen yazilimi ve stres tepkisiyle
ilgili olanlari. “Tabii” diyor Zhang, “bir sem-
panzenin insaninkinden daha gigli bir
stres tepkisine sahip olup olmadigini da Gy-
le hemen anlayamazsiniz.” Calisma, insa-
nin, gecmisinde diger primat ya da me-
melilerde oldugundan cok daha btiytiik
bir uyumsal degisim patlamasi yasadi-
gina iliskin kurama 6nemli soru isa-
retleri getirmekle birlikte, hentiz Gy-
. kiiniin timiint gézler 6niine sermis
* degil. Oykiiyti biitiintyle okuyabil-
mek icinse, incelenen mekanizmala-
rin sayisini artirmak gerektigi duisu-
niiltiyor. Buna gére arastirmanin
odaklandigr mekanizmalarin (protein-
lerdeki amino asit degisimleri basta ol-
mak tizere) disina da cikarak, gen ifade-

~si, gen kopyalanmasi, gen etkinlesmesi ya

da baskilanmasi gibi mekanizmalarin da ele
alinmasi 6nemli. California Universite-
si'nden (San Diego) Ajit Varki'nin yoru-
muysa séyle: “Bakarsiniz, tek bir genin di-
ziden ¢tkmasi ya da ufacik bir baz degisimi,
cok sayida degisime maruz kalan cok sayi-
da genden daha 6nemli sonuglara neden
olabilir.”
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siklikla kullanilan bu canlilarin, bu
acidan insani ne o6lctide temsil
edebilecegiyle ilgili. Ikincisiyse 6zellikle
evrimbilimcileri ilgilendiriyor: Makak
genomu, daha once ortaya cikarilan
sempanze genomuyla birlikte, insan
evrimini aydinlatmak i¢in yapilan
karsilastirmali calismalara 6nemli bir
referans noktasi daha saglyor.
So6zgelimi, insan ve sempanze
arasindaki herhangi bir genetik
farklilik, makak genomundaki
karsiligiyla da kiyaslanarak, DNA'nin
daha eski olan versiyonunu hangisinin
tasidig1 saptanabilecek. Bu yontemin
sebek, marmoset maymunu, orangutan
ve goril genomlarinin ortaya
cikarilmasiyla daha da gtiglt bir arag
olmasi bekleniyor.
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