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mining for biobricks

003’ten beri her y1l Massachusetts Ins-

titute of Technology (MIT) tarafindan
diizenlenen Uluslararasi Genetik Miihen-
disligiyle Molekiiler Makine Tasarlama
Yarismasi (iGEM), 6grencilere yonelik bir
“sentetik biyoloji” yarigmasi. Yarigmada
Ogrencilerden olusan takimlara 6zel bir
arsivde bulunan biyolojik parcalardan bir
kit veriliyor. Takimlar yaz boyunca kendi
okullarindaki laboratuvarlarda bu parca-
lar1 ve kendi tasarladiklar: baska parcalar:
kullanarak biyolojik sistemler olusturuyor
ve bunlar1 canli hiicreler icinde isler hale
getiriyor. Boylece bakterilerin ve diger
bazi organizmalarin genetik yapilari, 6zel-
lesmis islevler kazandirilarak tekrar tasar-
laniyor ve giinliik yasamda kargilagilan
problemlere ¢oziimler getirebilecek gene-
tik dizi kombinasyonlarindan yeni mole-
kiiler makineler gelistiriliyor. Bu proje ta-
sarimi ve yarigma formati, iistiin derecede
gudiileyici ve etkin bir 6gretim metodu
olarak goriilityor.

Yarigmaya 2007den beri Orta Dogu
Teknik Universitesinden takimlar da
katiliyor. Onceki yillardan farkli olarak
ODTUden bir ekip de yarigmaya bu yil ilk
defa agilan yazilim kategorisinde katild1.

Diinya genelinde artan enerji ve besin
katligy, temiz su ihtiyaci, gollesme gibi prob-
lemlere ¢6ziim tiretmenin yani sira yenilik-
¢i tibbi tan1 ve tedavi yontemleri gelistiril-
mesine yonelik olanaklar saglayan “sentetik
biyoloji“ yaklasimi hizla gelisiyor. Sentetik
biyoloji ile ilgilenen {ilkelerin bu alandaki
agirhigy, akademik c¢aligmalarindaki ilerle-
meler ve ozel sektorde gelistirilen triinle-
rin sayisindaki artus ile hissediliyor. ODTU
Enformatik  Enstitiisiit  Biyoenformatik
Programrndan ve bazi baska boliimlerden
Ogretim Uyeleri de yeni gelisen bu alanda

firsatlar1 kagirmamak ve bu yaklagimin
sundugu imkanlardan yararlanmak i¢in
sentetik biyoloji alanindaki c¢alismalarin
desteklenmesine ve IGEM yarismalarina
katilma geleneginin devam ettirilmesine
katkida bulunmak gerektigini diisinmiis.

METU-BIN iGEM Yazilim Takimi, Yrd.
Dog. Dr. Yesim Aydin Son (ODTU Saglik Bi-
lisim EABD) ve Do¢.Dr. Tolga Can (ODTU
Bilgisayar Mithendisligi ABD) 6nderliginde
Mart 2011de bu gidiilenmeyle kurulmus.
Calismalarimi tiim ilkbahar ve yaz boyunca
danigmanlar1 Seyedsasan Hashemikhabir
(ODTU Bilgisayar Miihendisligi) ve Yener
Tuncel (ODTU Biyoenformatik Programi)
ile stirdiiren takim, projesini Ekim ayinda
yapilan 2011 iGEM Avrupa elemelerinde
sundu ve giimiis madalya kazandi. Takim
bu elemeler sonucu tiim diinyadan gelen
yaklagtk 170 takim arasindan 2011 IGEM
Diinya Sampiyonasrna katilmaya hak ka-
zanan 65 takimdan biri oldu. Ayrica diinya
sampiyonasinda yazilim kategorisinde yari-
san dort takim arasina girmis oldu. METU-
BIN Yazilim Takimu gelistirdigi “Mining for
BioBricks” programu ile MITde 5-7 Kasim
2011 tarihleri arasinda diizenlenen diinya
sampiyonasinda “en iyi veritabani kullani-
mr” 6zel 6diiliinii kazandi ve yazilim takim-
lar1 arasinda diinya ikincisi oldu.

Takimda yer alan ve farkli boliimlerde
ogrenci olan Burcu Yaldiz, Gokge Oguz,
Gokhan Ersoy, Giingér Budak, Saygin Ka-
raaslan, Ebru Sahin, Ismail Aslaner, Ogiin
Adebali, Semih Alpsoy, Oytun Onal ve ilim
Ugur, degisik disiplinlerden arastirmacila-
rin bir sentetik biyoloji yazilim problemine
nasil ortak bir ¢6zlim sunabilecegini basa-
riyla gostermis oldu.

METU-BIN takimi tarafindan inter-
net iizerinden sunulan bir program olarak
gelistirilen “M4B: Mining for BioBricks’,
sentetik biyologlarin molekiiler makineleri
genetik olarak tasarlamalarini hizlandirma-
y1 amagliyor. “M4B: Mining for BioBricks”
sayesinde, sentetik biyologlar iGEM Vak-

fi tarafindan saglanan standardlagtirilmig
DNA pargaciklarinin bilgilerine ulagilan
veritabanini tarayarak, tasarlamak istedik-
leri molekiiler makineler i¢in gereken gene-
tik dizileri en uygun hangi kombinasyonda
diizenlemeleri gerektigini degerlendirebi-
liyor. Projenin ayrintilarina http://2011.
igem.org/Team:METU-BIN_Ankara say-
fasindan ulagilabiliyor.

“M4B:Mining for BioBricks, verilen fi-
ziksel ya da kimyasal girdilerin sistem ige-
risinde takip edebilecegi yollar1 “en uygun
yol bulma algoritmalar’ni kullanarak lis-
teleyip, takim tiyeleri tarafindan gelistirilen
“Edge Sum Scoring” yontemiyle puanlaya-
rak aralarmdan en etkili ve amaca en uy-
gun olanlarini gorsel olarak arastirmaciya
sunan bir yazilim.

METU-BIN takiminin 2011 iGEM ya-
rigmasina katilim: ODTU Teknokent A.S.,
TUBITAK, ve AKGUN Yazilim tarafindan
desteklenmis. Ancak yine de yasadikla-
r1 maddi yetersizliklerden dolay1 10 kisi-
den olusan takimi yarismada ancak dort
kisi temsil edebilmis. Takim 6zel sektorde
sponsor aramanin yani sira, 2011 Tekno-
vasyon Proje Yarismasrna “Sentetik DNA
Teknolojisi ile Genetik Olarak Tasarlanmig
MRSA Biyosensorii projesi ile katilmis ve
aldig1 mansiyon 6diiliinii iGEM Yarigmasi
masraflart icin kullanmis. Ayrica ODTU
Biyoenformatik Bolimii 2011 Uluslarara-
st Saghk Enformatigi ve Biyoenformatik
Sempozyumunda (HIBIT) bir oturum
diizenleyerek akademik camiadan ve 6zel
sektorden katilimecilar: bilgilendirip sen-
tetik biyolojideki potansiyele dikkatlerini
¢ekmeye caligmis. Takim oniimiizdeki yil-
larda iGEM vyarismasi hazirliklar: ve katili-
mi i¢in hem devlet kurumlarindan hem de
ozel sektorden daha fazla destek alabilmeyi
umuyor ve ilgili tim kurum ve kuruluslar:
Tiirkiyede sentetik biyoloji ¢alismalarmnin
baslamasi icin bir kivileim yaratma potan-
siyeli olan iGEM katilimini desteklemeye
davet ediyor.




